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Resumen. La genética de la poblacion de haplogrupos Triatoma
dimidiata fue analizada a escalas de paisaje y subregional en Chiapas
y a nivel regional a lo largo del Neotrépico mexicano, en tanto que la
filogeografia del complejo fue reanalizada a lo largo de su rango
geografico completo. Dos fragmentos contiguos del gen ND4 fueron
analizados debido al sesgo de la especificidad del haplogrupo

diferencial, utilizando una secuencia previamente disefada.
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Abstract. The population genetics of Triatoma dimidiata
haplogroups was analyzed at landscape and subregional scales in
Chiapas and at the regional level across the Mexican Neotropics. The
phylogeography of the complex was reanalyzed across its complete
geographic range. Two contiguous fragments of the ND4 gene were
analyzed due to a bias from differential haplogroup specificity using

a previously designed sequence.
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